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推荐奖种 医学科学技术奖

项目名称 布鲁氏菌病快速诊断及溯源关键技术建立与应用

推荐单位

推荐单位：中国疾病预防控制中心

推荐意见：                                                                  

    “布鲁氏菌病快速诊断及溯源关键技术建立与应用”项目针对人（畜）布鲁氏菌病

快速诊断、疫苗株鉴别诊断、病原种型分子鉴定与流行病溯源调查的重大需求，研

究和开发成果解决了多个关键技术难题，包括：1.研制出布鲁氏菌病诊断试剂特异

性抗原，研发的虎红平板凝集法、试管凝集法和胶体金法布病诊断试剂率先获得我

国自主知识产权注册证三项，并实现了成果转化和产业化，补齐了该领域的短板，

为布鲁氏菌病防控提供了快速有效的检测手段；2.基于全基因测序，通过对国内代

表菌株和疫苗株 S2 系统分析，发现了鉴别疫苗株 S2 和野毒株的 SNP 位点，并揭示

了疫苗株减毒的可能分子机制；基于发现的特异性位点，首次成功建立布鲁氏菌疫

苗株感染与野毒株感染快速鉴别诊断方法，解决了菌株溯源的关键技术难题；基于

质谱技术，首次开发了基于人血清的质谱布鲁氏菌疫苗株感染及野毒株感染甄别技

术，解决了人群自然感染和疫苗感染抗体鉴别诊断的关键技术难题；3.创建我国最

完善的布鲁氏菌流行株病原特征数据库，利用 MLST、MLVA 基因分型和最小核心基

因组等技术，通过系统比对分析，揭示了布鲁氏菌病可能的传播路径，为疫情研判、

溯源调查及生物安全防御提供了重要的基础数据支撑。

  鉴于该项目的研究开发成果意义重大，为国家安全的重大需求提供了坚实的科技支

撑，具有广阔的应用前景，推动了相关领域的技术进步，经济价值和社会效益显著。

本单位认真审核了推荐书各项内容，确保材料真实有效，经公示无异议，同意推荐

2021 中华医学科学技术奖。

项目简介     布病是易被忽视的人兽共患传染病。2000年以后，布病疫情明显回升，2014年

发病人数 57222例，为历史最高，是 1986年发病人数的 159倍。呈现出新疫区传

播速度快和范围广的流行特征。近些年食源性传播和疫苗感染等布病突发公共卫生

事件时有发生，不仅严重影响养殖业的健康发展，同时引起社会恐慌。由于布鲁氏

菌可作为生物战剂，还可影响国家生物安全。

  布病临床症状和体征极不典型，在诊疗过程中易造成误诊和漏诊，急性期如不及时

诊断极易发展为慢性期，疾病负担急剧增加，经济损失高达9亿元。一直以来由于

诊断试剂没有注册证号，已成为阻碍临床机构诊断布病的瓶颈。项目组率先获得了

具有我国知识产权的虎红平板凝集法、试管凝集法和胶体金法注册证批号，并获得

发明专利 1 项，补齐了该领域的短板，为布病防控提供了快速有效的检测手段，成

为我国布病防控事业的里程碑事件。

我国现行使用的动物用布鲁氏菌活疫苗 S2 株，免疫后产生的抗体与自然感染野毒株

产生的抗体难以鉴别，必然导致一些自然感染的病畜逃避检疫，使患病动物长期存

在，对牛羊和人类的安全长期构成威胁。因此，我国很难实行布病的检疫、扑杀、

净化的防控规程。寻找布鲁氏菌疫苗免疫与自然感染的鉴别诊断方法，一直是布病

诊断学研究的热点和难点。项目组基于全基因组测序，通过对国内外 332 株代表菌



株和疫苗株 S2 系统分析，发现了鉴别疫苗株 S2 和野毒株的 SNP 位点，首次成功建

立疫苗株 S2 与野毒株感染快速鉴别诊断的 RT-PCR方法，已获得发明专利 1 项，解

决了菌株溯源的关键技术难题；基于质谱技术，首次开发了基于人血清的质谱布鲁

氏菌疫苗株感染及野毒株感染甄别技术，已获得发明专利 2 项，解决了人群自然感

染和疫苗感染抗体鉴别诊断的关键技术难题，为布病突发事件应急处置提供了关键

技术支撑。

  传染源追踪调查已成为布病预防控制面临的热点问题。项目组利用 MLST、MLVA

基因分型和最小核心基因组分型等方法系统地对跨越60年、不同疫区、不同宿主来

源的 600 株流行株大尺度进行遗传特征分析，创建了中国最完善流行菌株的病原特

征数据库，阐明了菌株的进化特征和可能的传播路线，已获得发明专利 1 项。基于

病原的溯源关键技术已在全国布病监测系统广泛应用，为疫情研判、溯源调查及生

物安全防御提供了重要的基础数据支撑。

  总之，本项目创建的技术体系解决了布病防控现有的技术难题，在重大疫病同一健

康防控领域具有广阔的应用前景，具有显著的社会效益和经济效益。
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成人情

况

姓名：姜海

排名：1

职称：研究员

行政职务：科室副主任

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责布鲁氏菌病原特征研究设计与实施，负责系列分型技术体系



创建与应用；负责基于最小核基因组分型技术用于疫苗株和野毒株鉴别诊断的实验

研究的设计，评价以及试剂盒的科研转化；负责基于质谱技术的快速诊断技术研究

和评价；负责相关研究论文的撰写、修改、投稿，相关专利的撰写与提交。

姓名：赵鸿雁

排名：2

职称：副主任技师

行政职务：无

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责完成布鲁氏菌病抗体检测虎红平板凝集法、试管凝集法和胶

体金法试剂盒产品质控标准品制备，负责分型方法应用评价中菌株复苏和传代。贡

献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的 1-3 项，证明材料为附件代表性

论文 1，3-5,8-9，11-15，专利 2 和 5。

姓名：肖迪

排名：3

职称：研究员

行政职务：科室副主任

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责基于血清的布鲁氏菌质谱快速检测、疫苗株与野毒株感染质

谱快速鉴定方法的研发与实施。贡献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列

的第 2 项，证明材料为附件专利 3 和 4。

姓名：崔步云

排名：4

职称：研究员

行政职务：无

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责整个项目中蛋白质组学研究设计与实施；负责制备阳性血清

和阴性血清；负责流行菌株的收集；负责相关研究论文的修改、投稿，为本研究部

分研究成果的文章责任作者。贡献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的

1-3 项，证明材料为附件代表性论文 1-4,8-14，专利 5。

姓名：田国忠

排名：5

职称：主任医师

行政职务：无

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责布鲁氏菌多重 PCR分型，以及多位点可变数目串联重复序列

分型（MLVA）工作；参与了人间和动物间的布鲁氏菌病人畜共患病暴发疫情的病

原检测及分析工作。贡献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的第 3 项，

证明材料为附件代表性论文 3-5,8-9,11-13,15及专利 2 和 5。

姓名：朴东日

排名：6



职称：副研究员

行政职务：无

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责布鲁氏菌鉴定、保存和基因分型，病原特征数据库建立与维

护。贡献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的 2-3 项，证明材料为附件

代表性论文 1-5,8-9,11-15及专利 2 和 5。

姓名：张雯

排名：7

职称：副研究员

行政职务：科室副主任

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责布鲁氏菌最小核心基因组分型方法建立，评价与应用。贡献

对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的 2 和 3 项，证明材料为附件代表性

论文 10 和 11，专利 2 和 5。

姓名：田莉莉

排名：8

职称：助理研究员

行政职务：无

工作单位：中国动物卫生与流行病学中心

对本项目的贡献：负责动物布鲁氏菌病的流行病学调查、菌株收集、鉴定、MLVA

分型、基因组测序。贡献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的第 3 项，

证明材料为附件代表性论文6-7,9-10。

姓名：李兰玉

排名：9

职称：副主任技师

行政职务：无

工作单位：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

对本项目的贡献：负责完成布鲁氏菌病抗体检测虎红平板凝集法、试管凝集法和胶

体金法试剂盒研制，包括菌株筛选、抗原提取和纯化、标准品制备等；负责技术转

化全面管理工作，对布病诊断试剂推广和应用起到重要作用。

姓名：刘明

排名：10

职称：其他

行政职务：董事长

工作单位：辽宁迪浩生物科技有限公司

对本项目的贡献：负责完成布鲁氏菌病抗体检测虎红平板凝集法、试管凝集法和胶

体金法试剂盒产品研制、优化、临床验证、质量体系考核等注册，产品生产和销售。

贡献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的第 1 项，证明材料为附件材料

专利 1。

姓名：范伟兴



排名：11

职称：研究员

行政职务：首席科学家

工作单位：中国动物卫生与流行病学中心

对本项目的贡献：负责动物布鲁氏菌病的流行病学溯源调查、动物流行株搜集。贡

献对应主要科学发现、技术发明或科技创新所列的第 3 项，证明材料为附件代表性

论文 3-10，发明专利 5。

主要完

成单位

情况

单位名称：中国疾病预防控制中心传染病预防控制所

排名：1

对本项目的贡献：负责整个项目设计，负责项目全部的实验研究、技术研发与应用

实施，包括实验研究方法的设计，执行以及数据结果的统计分析与处理；组织协调

与合作单位的合作研究；负责研究论文的起草、修改、投稿，专利的撰写与提交；

负责项目相关成果转化。在项目研究、开发、应用和推广过程中提供技术、设备和

人员等条件，对项目的完成起到的组织、管理和协调作用。

单位名称：中国动物卫生与流行病学中心

排名：2

对本项目的贡献：负责动物布鲁氏菌病流行病学监测和溯源研究，搜集并保藏了羊、

牛和犬布鲁氏菌流行株，用 MLVA、MLST 和基因组测序技术分析了在新疆和全国流

行的动物布鲁氏菌的遗传和进化特征，为布病防控提供了基础数据。

单位名称：辽宁迪浩生物科技有限公司

排名：3

对本项目的贡献：与中国疾病预防控制中心传染病预防控制所合作开发了布病虎红

平板凝集、试管凝集和胶体金检测试剂盒，获得国家食品药品监督管理总局颁发的

布鲁氏菌病三种诊断试剂盒的医疗器械注册证和医疗器械生产许可证。目前公司的

布病诊断试剂盒已形成规模化生产，产品覆盖全国 20 多个省、自治区和直辖市，

取得了较好的经济效益好社会效益。


