
2026年中华医学科技奖候选项目/候选人

公示内容

推荐奖种 医学科学技术奖（非基础医学类）

项目名称 结直肠癌全生命周期精准治疗体系构建及应用

推荐单位

/科学家
四川省医学会

项目简介

    结直肠癌是全球第三大高发恶性肿瘤，致死率位居第二；在我国，其发病率与死亡率分别位

列第二、第四位，已成为重大公共卫生挑战。因此，构建科学筛查体系与精准诊疗方案迫在眉睫。

本项目聚焦结直肠癌临床诊疗核心困境，深度融合多模态数据与人工智能技术，成功创建结直肠

癌全生命周期精准诊治体系，系统突破了从机制溯源、智能早筛、精准治疗到临床转化的全链条

技术瓶颈，相关成果已广泛推广应用，社会效益显著。

    一、机制溯源：突破肿瘤调控关键靶点认知瓶颈。项目深耕分子机制层面研究，精准鉴定肿

瘤细胞死亡与代谢调控核心靶点，为诊疗技术研发提供理论支撑。首次发现RIPK1与线粒体钙转

运体MCU互作，通过增强线粒体钙摄取与能量代谢促进肿瘤细胞增殖，明确RIPK1-K377泛素

化位点为作用关键；阐明LYPD6介导PI3K-mTOR-LDHA通路增强CD8 T⁺ 细胞抗肿瘤能力的作

用机理，为靶向治疗提供全新靶点。

     二、智能早筛：构建液体活检与影像AI双轨筛查体系。针对结直肠癌早期诊断难题，实

现技术双重突破，提供高精准度早筛工具。一是研发基于ctDNA甲基化标记的检测技术，对结直

肠癌及癌前病变的检测敏感性达90%、特异性达 87%，为无创早筛提供核心技术；二是依托全国

多家医院收集的超十万张内镜及肠镜图像数据，开发上消化道与肠道多病种多分类深度学习模型，

诊断准确率超90%，大幅提升内镜筛查效率与精准度。

    三、精准治疗：打造多模态数据驱动的诊疗决策体系。融合多维度数据赋能临床治疗，突破

传统诊疗局限。基于术前跨模态多组学数据构建预测模型，实现结直肠癌患者淋巴结转移的术前

精准预判；开发基于CT图像的智能放疗靶区自动勾画系统，显著提升放疗靶区勾画精准度与效

率；构建多模态数据预后评估模型，突破传统单维度评估局限，为个体化治疗方案制定提供科学

依据。

    四、临床转化：构建跨域协同诊疗与科研赋能平台。在数据资源建设与临床推广应用方面实

现系统性突破。构建的精标注数据集获医疗数据知识产权登记证书，保障数据合规性与高质量；

研发国内首个结直肠癌跨模态多组学分子-影像-临床表型数据库平台（MIPD），实现数据查询、

可视化与深度分析功能，为基层科研提供强力支撑；搭建连接川东、川南地区超 80家医疗机构

的智慧远程诊疗网络平台，累计服务超 6万人次，有效推动分级诊疗与智慧医疗落地。

    项目成果显著，获国家发明专利等知识产权 12项；在《Nature Medicine》《Cancer 

Research》《Signal Transduction and Targeted Therapy》等国际高水平和中文核

心期刊发表论文 30篇，总影响因子超200分，被引超200次。核心技术已广泛临床推广，研发

的结直肠癌转移预测模型及智能消化内镜筛查系统应用于河南省人民医院等 10家医院，肿瘤智

能筛查系统在良恶性诊断准确率超99%，已在华西医院、同济医院等全国 200家医疗机构应用；

显著提升我国结直肠癌诊疗水平，降低疾病负担，具有重要的临床价值与社会意义。
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曾昭萍，付江

萍，黄轩，褚

王晶，张红雨，

曾凡新
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radiogenomic

s approach

延鹏，王晶，

张红雨，曾凡

新

6

A novel 

model based 

on CXCL8-

derived 
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1 中国发明专利 中国
ZL2024100 

00155.9
2024-03-12

基于人工智能的直肠

癌影像数据建模处理

方法和系统

曾凡新，李诗林，

周尧，张杰，杨波，

郭强

2 中国发明专利 中国
ZL2023117 

53042.8
2024-03-12

用于消化内镜影像数

据的编辑筛选与存储

控制方法和系统

曾凡新，李诗林，

周尧，张杰，杨波，

郭强

3 中国发明专利 中国
ZL2024112 

51916.4
2025-01-17

基于甲基化测序数据

的CRC筛查系统

曾凡新，陈晓， 兰

海涛，李雪， 李洁，

付江萍

4 中国发明专利 中国
ZL2024101 

41125.X
2024-04-19

支持远程访问与操作

的医学影像文件处理

方法和系统

曾凡新，唐正钟，

李诗林，张衍，刘

明，陈文章

5 中国发明专利 中国
ZL2023117 

73559.3
2023-06-27

基于线上点对点模式

的医疗诊断数据编辑

方法和系统

黄轩，曾凡新，梁

良，司丕蕾，何滨

瀚，周虹君

6 中国发明专利 中国
ZL2024115 

05041.6
2025-01-24

用于甲襞微循环成像

的环形光源检测与调

整方法和系统

朱静，曾凡新， 庄

越，宋朝春， 周虹

君，赵娇娇

7 中国发明专利 中国
ZL2024115 

97007.6
2025-01-24

甲襞微循环成像控制

及图像识别分析方法

和系统

曾凡新，邹庆华， 

任琦，陈成顺， 吴

丹丹，祝洁

8
中国计算机软件

著作权
中国 2025SR0553995 2025-04-01

多方数据库安全计算

系统 V1.0
江佳伟

完成人情况表

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

曾凡新 1 达州市中心医院 达州市中心医院 研究员
党委常委、副

院长

对本项目的

贡献

作为项目第一完成人，主导创建了“结直肠癌全生命周期精准诊治体系”，提出“机制研究—智能早筛—精准治

疗—临床实践”四位一体架构。领衔发现 RIPK1等分子在肿瘤关键作用，驱动肿瘤进展。构建“液体活检+AI

影像”双轨早筛体系，研发 ctDNA 甲基化技术，共建十万余张影像数据库，创新多病种深度学习模型，成果

发表于《Nature Medicine》。创建跨模态多组学数据库及覆盖川东 80家机构的远程诊疗网络，所建体系已

在 200 家医院推广应用，累计服务超 6万人次。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

江佳伟 2 武汉大学 武汉大学 教授
计算科学系党

支部书记

对本项目的

贡献

本人在算法、模型与系统实现层面为项目实施作出关键贡献。主导设计深度卷积神经网络架构，优化训练策

略与损失函数，支撑内镜AI辅助诊断系统研发；率先提出跨模态特征对齐与联合学习算法，设计端到端自

动勾画框架并引入注意力机制，大幅提高放疗靶区勾画精度与效率；推动计算机科学与临床医学、生物信息



学深度交叉，实质性支撑分子机制研究与多组学数据库建设。上述工作为本项目提供了核心技术内核，强化

了系统的智能化水平与多学科融合特色。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

黄轩 3
首都医科大学附属北京朝阳

医院

首都医科大学附属北京

朝阳医院
副教授 无

对本项目的

贡献

本人在分子机制解析与模型多中心验证方面提供关键支撑。发现并解析 SNARE复合体的结构与生物学功能，

为结直肠癌分子标志物的机制探索奠定了重要理论基础；参与构建基于 ResNet-50 的结直肠早筛深度学习模

型，主导完成本中心前瞻性临床验证，系统评估模型在真实世界中的诊断效能；有机整合分子机制研究与临

床模型验证，构建了从分子标志物发现到 AI辅助诊断应用的完整技术链条，为精准诊疗提供了从基础到临

床的跨层次核心支撑。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

胡芳 4 达州市中心医院 达州市中心医院 主任医师 肿瘤科主任

对本项目的

贡献

本人在成果临床转化与验证方面作出关键贡献。主导多中心临床验证， 系统评估AI 模型在真实世界中的效

能，为模型优化迭代提供关键实证支撑； 精准引导数据整合与模型构建，确保研发瞄准临床未满足需求，

实现“从临床中来，到临床中去”的闭环；建设资源平台， 负责高质量队列与生物样本采集，完成患者招募

与全程管理，保障标准化数据供给。本人充分发挥临床需求引导者核心作用，有力推动AI 模型与临床实践

深度融合，加速科技创新向患者获益的高效转化。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

李雪 5 达州市中心医院 达州市中心医院 助理研究员 无

对本项目的

贡献

本人在多维度数据整合与智能预测模型构建方面作出关键贡献。构建多层次、可解释的生物信息学整合流程，

完成多源数据标准化、深层关联挖掘，实现跨尺度数据融合； 参与液体活检项目，负责 cfDNA 提取及生物

信息学分析，系统筛选候选甲基化位点，为早筛模型提供关键分子特征支撑； 配合完成模型临床验证工作，

所构建模型在多中心队列中表现出良好的效能。上述工作为体系构建提供了坚实的数据底座与模型核心，强

化了从多组学数据到临床智能决策的技术闭环。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

赵娇娇 6 达州市中心医院 达州市中心医院 助理研究员 无

对本项目的

贡献

本人在预测模型构建和数据库构建方面作出关键贡献。运用深度学习技术挖掘 CT 影像深层特征，融合血清

肿瘤标志物，搭建多维度联合预测模型，有效突破传统单维度评估的局限性；参与构建世界首个结肠癌多模

态多组学专病数据库MIPD，协助集成公共多模态数据，整合多维度数据资源，搭建多组学关联分析工具，

支持数据查询、可视化及下载功能。上述工作为结直肠癌精准诊疗提供了高维度数据保障，有力支撑了从数

据整合到临床决策的技术闭环。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

唐正钟 7 达州市中心医院 达州市中心医院 实习研究员 无

对本项目的

贡献

本人在推进远程影像诊断平台在基层端的推广落地与技术衔接方面作出关键贡献。 对接超 100 家基层医院，

完成 80家目标单位的合作协议签署，实现平台在基层的规模化部署；搭建基层影像数据实时上传与云端智

能处理的技术衔接体系，主导优化数据标准化适配模块，实现影像数据高效、无损上传；深度参与AI辅助

诊断模型的基层场景适配迭代；基于平台超 6万人次服务数据，提炼基层常见病例特征，有效破解基层能力

短板，推动平台在真实场景中的落地成效。



姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

周虹君 8 达州市中心医院 达州市中心医院 实习研究员 无

对本项目的

贡献

本人为项目数据质量保障与技术落地提供关键支撑。参与制定统一的数据采集、标注与质控流程，协助完成

多中心结直肠癌影像数据的规范化整合与清洗，建立标准化模板与质检机制，保障AI 模型训练数据的一致

性与可靠性；协助智能辅助诊断系统及多组学数据库平台（MIPD）在合作医疗机构的部署、调试与培训；

参与学术交流与临床应用展示，收集用户反馈并优化系统功能，推动精准诊疗体系在基层落地应用，显著提

升了项目的社会效益与实践影响力。

完成单位情况表

单位名称 达州市中心医院 排名 1

对本项目的

贡献

第一完成单位充分发挥科技创新主体作用，以平台、人才、资金三位一体系统化布局，为项目全程推进与成

果转化提供坚实支撑。平台方面，依托省级临床医学研究中心及市重点实验室，整合基础医学、生物信息学、

影像医学与肿瘤学等多学科资源，集成了先进实验条件、大规模临床队列数据及专业技术平台，形成从分子

机制探索到临床验证的全链条科研支撑能力。人才方面，打造多学科交叉创新团队，在肿瘤异质性解析、液

体活检标志物筛选及人工智能辅助诊断等方向取得系列突破。资金方面，持续投入保障技术开发、临床验证

及基层推广所需资源，推动适宜技术向基层辐射。本单位以三位一体系统支持，建立了基于液体活检与人工

智能的结直肠癌精准筛查新范式，显著提升早期诊断率与筛查可及性，形成可复制的肿瘤防控“区域样板”，

有力支撑区域及全国结直肠癌防治能力提升。

单位名称 武汉大学 排名 2

对本项目的

贡献

作为项目合作单位，武汉大学依托计算机软件与理论学科优势，在算法设计、模型构建与系统实现等关键环

节提供核心技术支撑。在赋能早筛创新体系方面，设计基于深度卷积神经网络的图像识别算法，显著提升病

灶特征提取精度与分类准确性，为 AI辅助诊断系统提供核心算法引擎。在突破多模态技术瓶颈方面，提出

跨模态特征对齐与联合学习算法，有效解决多源异构数据融合难题；设计端到端自动勾画算法，引入注意力

机制与多尺度融合，显著提升放疗靶区勾画精度与效率。在搭建跨学科融合桥梁方面，推动计算机科学与临

床医学、生物信息学深度融合，提供数据分析与算法验证支撑，参与多组学数据库建设。综上，武汉大学构

建了从早期筛查到治疗优化的全链条智能化技术体系，形成了“算法创新—模型构建—系统实现”的完整技术

闭环，有力支撑了结直肠癌精准防治的技术落地与临床转化，体现了高水平研究型大学在医工交叉领域的核

心引擎作用。

单位名称 首都医科大学附属北京朝阳医院 排名 3

对本项目的

贡献

作为项目合作单位，武汉大学依托计算机软件与理论学科优势，在算法设计、模型构建与系统实现等关键环

节提供核心技术支撑。在赋能早筛创新体系方面，设计基于深度卷积神经网络的图像识别算法，显著提升病

灶特征提取精度与分类准确性，为 AI辅助诊断系统提供核心算法引擎。在突破多模态技术瓶颈方面，提出

跨模态特征对齐与联合学习算法，有效解决多源异构数据融合难题；设计端到端自动勾画算法，引入注意力

机制与多尺度融合，显著提升放疗靶区勾画精度与效率。在搭建跨学科融合桥梁方面，推动计算机科学与临

床医学、生物信息学深度融合，提供数据分析与算法验证支撑，参与多组学数据库建设。综上，武汉大学构

建了从早期筛查到治疗优化的全链条智能化技术体系，形成了“算法创新—模型构建—系统实现”的完整技术

闭环，有力支撑了结直肠癌精准防治的技术落地与临床转化，体现了高水平研究型大学在医工交叉领域的核

心引擎作用。


