
2026年中华医学科技奖候选项目/候选人

公示内容

推荐奖种 医学科学技术奖（非基础医学类）

项目名称 脓毒症超早期识别、精准分型与智能辅助诊疗创新平台构建与应用

推荐单位

/科学家
四川省医学会

项目简介

    脓毒症是重症医学领域最常见且最具挑战性的临床综合征之一，其本质上是机体对严重感染

产生的炎症反应失调，从而引发危及生命的器官功能障碍,具有高发病率、高致残率、高死亡率

和高医疗负担的“四高”特征。我国区域性多中心研究显示，脓毒症患者90天病死率达35.5%，

显著高于发达国家平均水平。由于病理机制复杂，目前仍缺乏特异性靶向治疗手段，现有指南难

以体现个体化理念，患者康复后长期健康损害突出，已成为重大科学问题。项目组历时十余年，

围绕脓毒症诊疗关键难题，构建了贯穿疾病全周期的研究体系，提出了早期识别、精准分型与个

体化治疗的新方案。

  （1）以多维临床—多组学大数据为核心支撑的脓毒症精准诊疗与知识增强平台构建，促进脓毒

症救治能力提升

    项目组牵头建立重症医学多中心脓毒症/感染性休克高质量临床数据库与多组学研究队列，

系统整合生命体征、实验室检查、器官功能、病原学信息及转录组、代谢组、微生物组等数据，

显著提升了我国脓毒症研究的样本规模与人群代表性。在此基础上，构建了

MetaSepsisKnowHub知识增强平台，首创性地将脓毒症生物标志物库、文献知识图谱、领域

知识本体与生成式大语言模型深度融合，提升了临床决策模型的精准性、稳健性与可解释性，实

现从“数据驱动”向“知识驱动”的跃迁。同时，构建了用于异质性分析和个性化诊断的生物标志物

数据库，实现多组学特征、分型特征、分子调控网络与临床事件的跨层次关联，为机制研究、新

靶点筛选、治疗反应预测和早期诊断模型开发提供了高可信度资源。该体系打通了临床表型、多

组学机制与智能决策之间的通道，对重症医学研究与技术发展具有重要引领意义。

  （2）首建快速病原检测技术及集约化全自动检测平台。

    针对血流感染/脓毒症“病原体检出慢、漏检多、设备依赖强”的痛点，项目组首次构建了全

自动快速数字PCR一体机，实现从样本进到结果出的全流程自动化，形成90分钟检测闭环，将

传统血培养 1–7天的等待时间压缩至小时级。平台灵敏度极高（检测限≤25 copy/mL），显著

优于常规 qPCR，可直接检出极低载量病原体与耐药靶标，降低漏检风险。单次检测可覆盖25种

常见血流感染病原微生物及耐药基因，突破主流设备2–6色通道限制。平台引入YOLOv5智能图

像识别与 OTSU荧光阈值自适应算法，提升低丰度信号识别的稳定性和准确性。核心部件与系统

实现自主可控，为规模化推广和临床常态化应用奠定基础。

  （3）建立脓毒症智能诊疗创新平台，提高脓毒症救治成功率

    项目组依托华西医院信息中心与生物医学大数据中心，搭建了脓毒症智能诊疗创新平台。基

于早期识别-快速筛查-精准诊断研究成果，结合住院患者重症风险及早期预警平台，快速精准识

别高风险患者；通过多色荧光集约化全自动单分子快检平台快速确定病原学；根据休克危重程度

分级实施不同频次超声筛查，制定目标导向的个体精准化治疗路径。该平台显著降低了脓毒症患

者 ICU住院时长、器官衰竭发生率和病死率，提高了救治成功率，节约医疗资源，降低了疾病负

担。
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检测四种病原菌的

RT-ddPCR试剂
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董德坤、罗璇
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ZL 2019 1 
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试剂或诊断装置在制

备检测脓毒症的试剂
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廖雪莲 , 马成永 ,
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中国计算机软件
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中国 2021SR1109712 2019-11-01

院内重症患者早期识

别预警平台系统 V1.0

王波、帅冰星、高

原、刘争、康焰、

李大江、师庆科、

朱红、杨浩、基鹏、

程桂兰、张艳

10
中国计算机软件

著作权
中国 2023SR0724890 2022-10-20

住院患者重症风险识

别与预警平台[简称:

思者重症风险识别与

预警平台]V1.0

王波、帅冰星、高

原、邓学学刘争、

杨浩、基鹏、程桂

兰、杨杰、景雯雯、

张艳

完成人情况表

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

康焰 1 四川大学华西医院 四川大学华西医院 主任医师,教授
四川大学华西

天府医院院长

对本项目的

贡献

作为项目第一完成人，负责项目整体设计、协调管理、质量控制、具体实施与全国范围内的推广应用。针对

创新点 1、2、3，参与设计数字 PCR总体技术架构，制定超早期病原体筛查、耐药基因检测、标记物检测，

指导并参与搭建脓毒症智能预警与临床辅助决策信息系统构建。指导撰写论文、技术方案、研究报告。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

张巍 2 四川大学华西医院 四川大学华西医院 研究员,研究员

四川大学华西

医院重症医学

研究所副所长

对本项目的

贡献

项目完成人参与脓毒症超早期关键的精准诊疗标志物的筛选与鉴定。揭示 IMD 通过修复内皮屏障、抑制炎

症浸润与调控 T/B 细胞免疫发挥三重保护作用；确立血清 IMD 为脓毒症超早期风险分层与预后评估核心

标志物；研发 IMD 多肽干预方案并获发明专利（ZL201710026125.5）；实现基础到临床转化，显著提升脓

毒症早期识别与救治效果，为脓毒症诊疗规范与临床应用提供重要理论与技术依据。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

王波 3 四川大学华西医院 四川大学华西医院
主任医师,主任医

师

四川大学华西

医院重症医学

科副主任

对本项目的

贡献

提出重症患者全救治链服务创新模式，创立华西重症早期预警评分，开发重症患者早期预警信息平台，建立

重症快速反应团队，探索建立全院脓毒症早期诊断与快速反应体系，利用科大讯飞等大模型工具训练脓毒症

人工智能诊断工具，采用 ddPCR 技术用于床旁诊断血流感染，进一步提升脓毒症诊断早期诊断效能。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务



夏江 4
领航基因科技(杭州)有限公

司

领航基因科技(杭州)有

限公司
研究员,研究员 总经理

对本项目的

贡献

作为企业方技术核心，夏江同志主导完成了全自动多重单分子荧光快检平台（Pilot1200）的硬件架构设计及

性能提升优化，实现了液滴生成、PCR扩增、荧光检测等模块的深度集成与自动化控制，检测时间≤90分钟、

人工操作≤2分钟，并通过第三方注册检验。负责人还牵头研制了病原学快检芯片（平行检测 94种病原体+7

种耐药基因）及分型快检芯片（同步检测 6个mRNA 靶标），建立了覆盖 101 重靶标的单分子核酸检测体系。

在此基础上，组织完成 1141例临床样本验证，申请发明专利 6项，参与发表高水平论文 4篇。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

廖雪莲 5 四川大学华西医院 四川大学华西医院 教授,主任医师

四川大学华西

天府医院重症

医学科主任

对本项目的

贡献

参与人主要开展 CD72 蛋白脓毒症诊疗研究，证实 CD72 可作为脓毒症超早期特异性标志物。研发基于 

CD72 蛋白的检测试剂与诊断装置，实现脓毒症超早期快速筛查、精准分型，显著提升早期识别率；完成从

基础研究到试剂盒转化应用，优化脓毒症诊疗流程，为脓毒症超早期精准诊疗体系建立与临床推广提供核心

技术支撑，助力脓毒症诊疗规范完善。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

吴骎 6 四川大学华西医院 四川大学华西医院 副教授,副教授 无

对本项目的

贡献

参与人通过对比健康受试者和脓毒症患者外周血进行单核细胞 RNA测序，采用加权基因共表达网络等技术

识别出 ACTG1可作为脓毒症不良结局的可靠标志物及潜在的治疗靶点。此外，参与人通过探索脓毒症患者

降钙素原和 C反应蛋白之间的差值，发现其在鉴别细菌血症、真菌血症及培养阴性患者之间具有较高的鉴别

诊断价值，且将两者联合可进一步提升其鉴别诊断效能，为脓毒症超早期精准诊疗体系提供理论基础及技术

支撑。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

陈思源 7 四川大学华西医院 四川大学华西医院
副主任医师,副主

任医师
无

对本项目的

贡献

针对创新点 2、3，参与脓毒症诊断策略的制定，参与搭建脓毒症智能预警与临床辅助决策系统，参与临床课

题设计和具体实施，参与撰写论文和项目技术方案、研究报告。

姓名 排名 完成单位 工作单位 职称 行政职务

沈百荣 8 四川大学华西医院 四川大学华西医院 教授,教授

疾病系统遗传

研究院院长、

转化信息学与

数据

对本项目的

贡献

该研究构建首个面向脓毒症高度异质性的系统生物学生物标志物数据库——MetaSepsisBase。数据库突破单一

生物标志物的局限，建立了多维度、跨平台的组学数据整合框架；同时结合脓毒症领域标准化知识框架，支

撑脓毒症个性化临床决策支持系统构建。成果具有系统性、原创性与临床转化潜力，推动生物信息学与临床

医学深度融合，为复杂重症疾病的精准分型与转化医学研究提供新范式。

完成单位情况表

单位名称 四川大学华西医院 排名 1

对本项目的 四川大学华西医院作为疑难疾病诊治中心，具有丰富的病例资源，项目组利用这一优势，牵头建立了多中心



贡献

脓毒症/感染性休克高质量临床数据库与多组学研究队列；在四川大学华西医院信息中心的支撑下，系统整

合多维度数据，为项目研究开展和技术转化验证打下了坚实的基础。华西医院为项目的临床研究和基础研究

提供了所需的设备和技术支撑，项目依托华西医院的科研平台，顺利开展了脓毒症相关的临床研究和脓毒症

分子机制研究。项目组依托华西医院信息中心和华西医院生物医学大数据中心，搭建了脓毒症智能诊疗创新

平台，可快速精准识别出脓毒症高风险患者并进行风险分层，制定目标导向的个体精准化治疗路径，显著降

低了脓毒症患者 ICU住院时长、器官衰竭发生率和病死率。

单位名称 领航基因科技(杭州)有限公司 排名 2

对本项目的

贡献

本企业以技术创新为引擎，攻克了感染性休克快速诊断的“卡脖子”难题，实现了从核心部件、检测芯片到整

机系统的全链条自主可控，为重大传染病防控提供了高性能、低成本的国产化解决方案，彰显科技型企业的

社会担当与产业引领作用。


